4. Tampilan halaman utama “Badiocal Alignment Search Tool” atau “BLAST”
Pada halaman utama BLAST kemudian klik “Nucleotide Blast”
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5. Tampilan setelah melakukan klik “nucleotide blast”
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Keterangan :
1. Area untuk memasukan query sequence atau urutan sekuen yang akan di analisis.
2. Input data sekuen file yang berbentuk .gi atau .FASTA

3. Roll database



tampilan dibawah ini

6. Silahkan anda masukan urutan sekuen DNA untuk kelompok anda, pada area keterangan no.1 diatas, den
cara melakukanCopy andPaste” dari urutan sekuen DNA anda yang dibuka melalui MS Word, seperti contol
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Tampilanurutan sekuen DNA yang dibuka pada MS W

7. Setelah dilakukan “Copy and Paste” pada query sequeriarjieanya pastikan pada roll database anda memilih
“Nucleotide collection (nr/nt)" seperti tampilan dibawah ini



